1spé – Santé Chapitre 1 : L’immunité Innée
TP1 : Immunité innée chez différentes espèces
L'immunité innée est un mécanisme de défense ancestral et universel qui permet à un organisme de se protéger rapidement contre une infection. Elle repose sur des récepteurs spécifiques capables de reconnaître des motifs moléculaires caractéristiques des agents pathogènes, appelés pathogen-associated molecular patterns (PAMPs). Ces récepteurs, tels que les récepteurs de type Toll (TLR), jouent un rôle clé dans cette réponse en activant des cascades cellulaires pour neutraliser les intrus.
Lors de nos précédents travaux, nous avons étudié l'immunité innée chez un humain, M. LEPINE, en mettant en évidence l'interaction entre les récepteurs TLR4 et des composés issus du non-soi (comme des fragments bactériens). Cependant, l’immunité innée n’est pas exclusive aux humains. Elle est présente dans un large éventail d’espèces, des Vertébrés aux Invertébrés, bien que ses mécanismes puissent varier en complexité.
L'objectif de ce TP est de démontrer que l’immunité innée est un mécanisme partagé entre différentes espèces, témoignant d'une évolution conservée dans le règne animal.
Matériel et logiciels nécessaires
· Logiciel LibMol
· Logiciel Geniegen2
· Fiches protocoles fournies pour chaque logiciel et manipulation
· Microscope
· Préparations biologiques (moule, levures)
· Matériel de laboratoire pour manipulation (lames, lamelles, pipettes, colorants éventuels)
Étude des interactions moléculaires avec LibMol
Objectif : Mettre en évidence les interactions entre des récepteurs de l'immunité innée et des composés du non-soi. Procédure :
1. Ouvrir le logiciel LIBMOL
2. Rechercher dans la banque de données « TLR4 » et charger le fichier.
3. Afficher les parties protéiques sous forme de rubans, colorés par chaînes.
4. Afficher le LPS (« Autre ») sous forme de sphères, coloré en vert
Comparaison des séquences ADN avec Geniegen2
Objectif : Comparer les séquences génétiques des récepteurs TLR4 chez différents Vertébrés pour démontrer leur conservation.
Procédure :
1. Ouvrir le logiciel Geniegen2.
2. Ouvrir la banque de séquences, rechercher TLR4, 
3. aligner les séquences (AltGr+A)
4. afficher la matrice (en pourcentage de différences) et l’arbre phylogénétique (phénogramme).
Observation des cœlomocytes en réponse à des levures
Objectif : Observer la réponse immunitaire innée chez des espèces non-vertébrées comme les moules.
Procédure :
1. Prélever des cœlomocytes de moule selon la fiche protocole.
2. Préparer une lame avec les cœlomocytes et ajouter une suspension de levures.
3. Observer au microscope les comportements des cœlomocytes en présence des levures
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