Les benzodiozépines sont des agonistes du GABA : ¢es mold-
. tules de synthése se fixent sur les récepteurs GABAQ des

I neurones du systéme nerveux centrol et les activent.
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Quvrir le fichler 6hup.pdb dans Fappli-
cation LibMol

Ce fichier présente lo structure d'un
Yocepteur GABAG Ii¢ & plusieurs autres
"moléules.

ne fichler Shup.pdb est téléchargeable
=ur lo benque de données moaléculaire
RCSB depuls @ http://www.rcsb.org/
sstructure/4MS3.

L'application lomol est accessible en ligne :
))t}p:://llbn\qlorg ou téléchargeable.

Afficher la molécule en chargeant le fichier
PonsLibMol. La molette de ko souris permet
200mer sur les structures moléculaires.
3 lliser I'onglet « ségquences » pour sélec-
[ionner et masquer la chaine G corres-
ondant & une séquence protéique de
econnaissance qui n‘appartient pas av
Jsécepteur du GABA .

.

Visualiser les différentes structures
u complexe moléculaire
ns 'onglet « commandes », on peut
colorer les différentes parties du com-
“plexe moléculoire en ytilisant « colorer par
‘thaines/ par nature » et les identifier grice
v pointeur de la souris.
10n peut également modifier la représen-
ation de lo molécule (ruban, boules et
onnets...).
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\Visualiser les Interactions entre

‘le récepteur et ses ligands GABA

‘et benzodlozépine

*L'onglet Interactions permet de sélection-
Jner le ligand et de visualiser la zone d'in-
jtemttlon et o nature des Yolsons.

)

-» corrigé

- On cherche @ savoir si les benzodiazépines se lient
au récepteur GABAQ sur le méme site que le GABA.

Visualisation

de la structure
moléculaire

en boules

et bitonnets
oprés coloration
por chaine

ovec la chaine G.

Visualisotion

de lo structure
moléculaire

en rubans oprés
ovoir mosqué

la ¢chaine G, coloré
por chaines

@1 coloré en jaune
les ligands,

Affikhage de I'interaction du GABA et de lo benzodiazépine avec
le récepetur GABAQ.



